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RESUMEN – TESIS DE GRADO 

La producción de camarón de cultivo es una actividad agropecuaria relativamente reciente
que tiene su inicio en el sur-este de Asia, utilizando métodos rudimentarios consistentes en
capturar y encerrar camarones juveniles en estanques con agua salobre durante algunos
meses para esperar su engorda y así poderlos cosechar.   
Por lo tanto en esta investigación se buscó la posible variabilidad del gen que codifica
para la proteína de capside VP1 de TSV esto debido a que había reportes de nuevos brotes
de Taura a pesar de estar empleando camarones resistentes al virus  producidos por
Ceniacua.  Estas mutaciones  según los reportes, pueden otorgarle al virus la capacidad de
ampliar su rango de hospederos y aumentar o disminuir su nivel de infección (Refugio
Robles-Sikisaka et al 2002, Heidi S. Erickson et al 2002). 
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