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El primer mapa genético de yuca (2n = 36) está basado en una progenie F1, que fue
derivada de un cruce intraespecífico entre parentales heterocigotos Nigeria-2
(parental femenino) y CM 2177-2 (parental masculino) usando marcadores
bioquímicos (isoenzimas) y moleculares (RFLP, AFLP y microsatélites). Con el objetivo
de mejorar este mapa y facilitar la transferencia de marcadores moleculares entre
laboratorios y centros de investigación, se ha promovido la saturación del mismo a
través de los marcadores microsatélites o secuencias simples repetidas (SSR). Este
mapa ha sido saturado por cuarta vez con 140 microsatélites provenientes de
librerías de ADN genómico, de los cuales 26 fueron incorporados en 13 de los 18
grupos de ligamiento correspondientes al mapa de yuca, con una densidad promedio
de 1 marcador por cada 10.6 cM. 
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