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El presente trabajo contiene la identificación de E. coli, Salmonella sp, 
Pseudomonas sp y Staphylococcus sp mediante PCR del cepario del laboratorio 
de microbiología de la Universidad Francisco de Paula Santander. Para su 
ejecución se tomaron las cepas del respectivo laboratorio y fueron inoculadas en 
medio LB para su crecimiento, el aislamiento del ADN bacteriano; en este 
proyecto se utilizó el protocolo determinado por el kit ultraclean® microbial dna 
isolation de la casa comercial MO-BIO para las respectivas cepas controles. 
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